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ABSTRAK

Betta brownorum merupakan spesies ikan endemik yang hidup di habitat rawa
gambut Kalimantan dan menghadapi risiko kepunahan akibat perubahan
lingkungan. Penelitian ini bertujuan untuk mengkarakterisasi Betta brownorum
secara molekuler menggunakan DNA barcoding dengan marka gen Cytochrome
B (Cytb). Sampel jaringan sirip dan ekor dikoleksi dari habitat alaminya di
Matang, Serawak, Kalimantan, lalu diekstraksi dan diamplifikasi menggunakan
teknik PCR dengan primer universal. Produk PCR berhasil divisualisasikan
dengan ukuran fragmen 1.123 bp. Sekuens DNA kemudian disejajarkan dan
dianalisis menggunakan perangkat lunak MEGA X untuk menyusun pohon
filogenetik dan menghitung jarak genetik. Hasil analisis menunjukkan bahwa
B. brownorum memiliki kedekatan genetik tertinggi dengan B. rutilans dengan
jarak genetik 0,02 dan memiliki kemiripan 98,41% dengan Betta rutilans
berdasarkan analisis BLASTn. Analisis filogenetik menggunakan metode
Maximum Likelihood, Maximum Parsimony, Neighbor-Joining, dan UPGMA
menunjukkan bahwa B. brownorum berkerabat dekat dengan B. rutilans,
tergabung dalam satu klad besar dengan nilai bootstrap >97%, namun tetap
membentuk subklad tersendiri. Jarak genetik sebesar 0,02% mengindikasikan
perbedaan genetik yang meskipun kecil, cukup signifikan secara. Penelitian ini
membuktikan bahwa gen Cyzb efektif digunakan untuk identifikasi spesies dan
pemetaan hubungan kekerabatan dalam genus Betfa, serta mendukung upaya
konservasi B. brownorum secara genetis.

Kata kunci: Betta brownorum, Cytochrome B, DNA barcoding, Filogenetik,

Jarak genetic
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ABSTRACT

Betta brownorum is an endemic fish species inhabiting the peat swamp forests
of Kalimantan and is facing the risk of extinction due to environmental changes.
This study aimed to characterize Betta brownorum at the molecular level using
DNA barcoding with the Cytochrome B (Cytb) gene marker. Fin and tail tissue
samples were collected from its natural habitat in Matang, Sarawak,
Kalimantan, then extracted and amplified using PCR techniques with universal
primers. The PCR product was successfully visualized with a fragment size of
1,123 bp. The DNA sequences were aligned and analyzed using MEGA X
software to construct a phylogenetic tree and calculate genetic distances. The
analysis revealed that B. brownorum shares the highest genetic similarity with
B. rutilans, with a genetic distance of 0.02 and 98.41% similarity based on
BLASTn analysis. Phylogenetic analysis using Maximum Likelihood,
Maximum Parsimony, Neighbor-Joining, and UPGMA methods showed that B.
brownorum is closely related to B. rutilans, clustering within the same major
clade with bootstrap values exceeding 97%, yet still forming a distinct subclade.
The genetic distance of 0.02% indicates a small but significant genetic
difference. This study demonstrates that the Cytb gene is effective for species
identification and mapping phylogenetic relationships within the Betta genus
and supports the genetic-based conservation efforts for B. brownorum

Keywords: Betta brownorum, Cytochrome B, DNA barcoding, Genetic distance,
Phylogenetics
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